Nederlandse genenbank voor landbouwhuisdieren:
waardevolle bron voor de fokkeri]

Anouk Schurink, Ina Hulsegge, Jack Windig, Rita Hoving, Harmen Doekes & Sipke Joost Hiemstra

Wageningen University & Research, Centre for Genetic Resources, the Netherlands (CGN), P.O. Box 338, 6700 AH Wageningen
sipkejoost.hiemstra@wur.nl, +31 (0)317 48 05 06, www.cgn.wur.nl

AW . . .
.g’“"\\\ m%g Het Centrum voor Genetische Bronnen, Nederland (CGN) voert wettelijke onderzoekstaken (WOT) uit. Deze taken worden
WAGENINGEN ?mGEé gefinancierd door het ministerie van LNV (WOT-03) en worden ondersteund door het Nederlandse fokkerij-bedrijfsleven.
Deel van het onderzoek op deze poster is uitgevoerd als onderdeel van het EU Horizon 2020 project
UNIVERSITY & RESEARCH
Innovative Management of (subsidieovereenkomst nr 677353).

Animal Genetic Resources

Stieren uit genenbank waardevol voor huidige en

Doelstellingen van de Nederlandse genenbank toekomstige Holstein Friesian fokprogramma'’s
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Genetische diversiteit van verschillende
lijnen van het Nederlands landvarken.
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e Genomische karakterisatie van trekpaarden

de collectie liet de genetische

verschillen tussen historische
lijnen zien. Met het

samenvoegen van die lijnen is

e Inteelttoename in de populatie
Nederlandse trekpaarden is
alarmerend hoog (1.3% per
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diversiteit verloren gegaan? e Een hoog % van de Nederlandse gengrati§)3
e Materiaal van de oude foklijnen Toggenburger geiten is resistent  Advies uitgebracht aan het
wordt nu gebruikt om de tegen scrapie, vergeleken met staml?oek: neem maatregelen
huidige fokkerij van het andere rassen werelwijd? om uitsterven van het ras te
Nederlands landvarken te e Genenbank collecties zijn een voorkomen .
ondersteunen waardevolle bron van genetische * Sperma van belangrljke_
diversiteit in landbouwhuisdieren bevat waardevolle genetische hengsten is opgeslagen in de

diversiteit genenbank, voor fokkerij en
onderzoek in de toekomst
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