Onderzoeksvoortgang op het gebied van Fusarium

® Theo van der Lee 10 Maart 2016

Description  Abstract The 12 locus in tomato confers resistance to race 2 of the soil-borne fungus Fusarium oxysporum f sp

lycopersici. The selective restriction fragment amplification (AFLP) positional cloning strategy was used to identify |2
in the tomato genome. A yeast artificial chromosome (YAC) clone covering~ 750 kb encompassing the 12 locus was
isolated, and the AFLP technique was used to derive tightly linked AFLP markers from this YAC clone. Genetic
complementation analysis in transgenic R 1 plants using a set of overlapping ...
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Phylogenetic tree of Phoma 313.meg ClustalW (Slow/Accurate, |UB)
19 januari 2011 12:18
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Detectie, karakterisatie en kwantificatie:

® PathoScreen

® On-site: LAMP

® Real-time PCR

® | uminex

" Next Generation Sequencing
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Fusarium Kolonisatie

Waardplant: Tarwe-Fusarium graminearum
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Geen waard plant: Tarwe-Fusarium oxysporum



Histogram of residuals

Normal plot

Absolute values of residuals
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On site detectie met behulp van LAMP
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Amplification plot
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Risico inschatting op basis van gevonden

sporen in lucht monsters
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Luminex kan tientallen toetsen tegelijk uitvoeren
zodat een barcode ontstaat voor elke soort

12 Combined Genes
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Next generation sequentie bepaling geeft

veel informatie
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Miljoenen sequenties worden tegelijk geanalyseerd in een pijplijn
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L.ange sequenties maken het mogelijk chromosomen te assembleren

chr 2

Sequenties met een lengte
van meer dan 80,000 base!

Fusarium poage

Fusarium graminearum
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Opsporen van genen die verantwoordelijk zijn voor
virulentie

Gene models are built using the intron information parsed from the spliced read mapping
500.000.000 reads for 14.000 genes 35.000 reads per gene.
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Nieuwe technieken voor Fusarium onderzoek:

Opsporen, bepalen van niveau en mechanisme van resistentie in het gewas

Onderscheiden Fusarium soorten

Opsporen van de bron van infectie (zaad, uitgangsmateriaal)
Verspreiding (lucht, water, kleding) te volgen

Aan of afwezigheid van sex bepalen

Gewas specificiteit van Fusarium isolaten bepalen
Effectiviteit gewasbescherming en of teeltmaatregelen
Effectiviteit van biologische bestrijding bepalen

Toetsen op locatie (point of care)

Wat kunnen we hiermee in de Nederlandse teelten?
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